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Resumo: O modelo escada de Ohta-Kimura [3] (discreto) surgiu no contexto da genética
de populações, sendo que uma versão em espaço cont́ınuo de genes alelos foi introduzida
por W. Fleming e M. Viot [2] no âmbito do processo que ficou conhecido como processo
de Fleming-Viot. Vamos recapitular os principais aspectos do processo de Fleming-Viot e
mostrar como obter o conjunto de equações do modelo de Ohta-Kimura as quais fornecem
densidades conjuntas para dois ou mais tipos de genes. Vamos obter as expressões para o
cálculo de covariância e correlação entre diferenças de tipos e analisar o comportamento
assintótico do modelo. Parte da análise se beneficia da relação entre o modelo de Ohta-
Kimura e o processo com reposicionamento estocástico [1].
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